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Opis kursu (cele ksztatcenia)

Kurs Genetyka obejmuje podstawowe zagadnienia wspoétczesnej genetyki niezbedne dla biologa
zajmujgcego sie ochrong srodowiska. Celem kursu jest zaznajomienie studentéw z podstawami genetyki
klasycznej, populacyjnej i molekularnej. Zaznajomienie studentéw z elementarnymi mechanizmami
dziatania genomu oraz modyfikacji jakim moze podlega¢. Kurs prowadzony jest w jezyku polskim.

Warunki wstepne

Podstawowa wiedza z zakresu funkcjonowania i organizacji komorki prokariotycznej
i eukariotycznej, przebiegu podziatéw komadrkowych (mitozy i mejozy), znajomos$é

Wiedza budowy kwasdéw nukleinowych i biatek, organizacji materiatu genetycznego,

Obstuga podstawowych przyrzgdéw laboratoryjnych, w tym mikroskopu i lupy
binokularnej; umiejetno$¢ czytania ze zrozumieniem tekstu naukowego z

umiejgtnosci 1, iedziny biologii

Chemia organiczna, Biochemia
Kursy



Efekty uczenia sie

Wiedza

Umiejetnosci

Kompetencje
spoteczne

Efekt uczenia sie dla kursu

WO01 Objasnia reguty dziedziczenia w oparciu o prawa
Mendla i chromosomowg teorie dziedzicznosci Morgana
WO020pisuje strukture molekularng genomu i rozumie
molekularne mechanizmy ekspresji genow.

W03 Wyjasnia mechanizmy zmian puli genéw w
populacjach naturalnych w oparciu o prawa Hardy’ego i
Weinberga, oraz o zjawiska doboru naturalnego i dryfu
genetycznego.

WO040pisuje budowe genomu bakterii i rozumie
mechanizmy przekazywania DNA i rekombinacji u
organizmow bezjgdrowych.

Efekt uczenia sie dla kursu

U01, Stosuje podstawowe techniki i narzedzia badawcze
genetyki.

U02, Wykorzystuje dostepne zrodta informacji na temat
genetyki, w tym zrodta elektroniczne

U03, Przeprowadza obserwacje w laboratorium
prostychcech fenotypowych w celu dokonania analizy
genetycznej

U04, Dokonuje syntezy danych genetycznych
pochodzacych z réznych zrdédet i potrafi je prawidtowo
zinterpretowaé

Efekt uczenia sie dla kursu

K01, Ksztattuje w sobie odpowiedzialnos¢ za sprzet oraz
wiasne zachowanie w laboratorium

K02, Uczy sie efektywnej pracy indywidualnej, jak i w
zespole oraz szacunku wobec pracy wspotpracownikéow.
K03, Krytycznie podchodzi do informacji dostepnych w
mediach na temat genetyki

K04, Swiadomie stosuje zasady bioetyki

Odniesienie do efektow
kierunkowych

WO01: K_W17
WO02: K_WO05, K_W36
WO03: K_W01

W04: K_WO05, K_W17

Odniesienie do efektow
kierunkowych

U01: K_U04, K_U14
U02: K_U03
U03: K_U04

U04: K_U05

Odniesienie do efektow
kierunkowych

K01: K_KO04
K02: K_K04
K03: K_KO03

K04: K_KO06



Organizacja

Cwiczenia w grupach

Forma zaje¢ Wykiad
(W)
A K L S P E
Liczba godzin 15 30
E z

Opis metod prowadzenia zajec

Wyktady

Zajecia laboratoryjne indywidualne: Analiza dziedziczenia cech fenotypowych w oparciu o ich
rozszczepienie w réznych obiektach.

Fenotypowanie réznych obiektéw w celu analizy sposobu dziedziczenia cech.Analiza statystyczna
wynikéw obserwaciji.

Obserwacja mikroskopowa struktury chromosoméw metafazowych ze stozka wzrostu korzenia cebuli
Analiza licznosci grup fenotypowych w populacjach w celu okreslenia czestosci wystepowania alleli i
genotypoéw

Dyskusja probleméw genetyki w oparciu o prace wiasng studenta, analize literatury naukowej i zrédta
internetowe.

Formy sprawdzania efektow ksztatcenia
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Wo1 X x

W02 X X

W03 X X

W4 X X

U0l X

uo2 X X

u03 X

04 X X X

K01 X

K02 x x

KO3 X

K04 X X

Modut zalicza student, ktdry osiggnat wszystkie zaktadane dla modutu efekty
ksztatcenia na najnizszym dopuszczalnym poziomieStopieh zaawansowania
Kryteria oceny  osiggniecia efektow ksztatcenia dla modutu nie wptywa na ilos¢ ECTS i fakt
zaliczenia.Jednak rézni studenci osiggajg efekty ksztatcenia na réznym stopniu
zaawansowania, co znajduje wyraz w wysokosci ocen formatywnej i sumatywne;.

Inne



Na ocen kohcowg skifadajg sie: wynik egzaminu pisemnego.

Zaliczenie z ¢wiczen uzyskiwane w oparciu 0 obecnos¢ oraz uzyskang
pozytywng ocene ze sprawdzianow realizowanych w formie pisemnej w
trakcie semestru.

Wyktad i ¢wiczenia — obowigzkowa obecno$¢ (wykfad — wyrywkowa kontrola
frekwencji, ¢wiczenia kontrola obecnosci na kazdych zajeciach).
Dopuszczalna jest jedna nieusprawiedliwiona nieobecno$¢ w toku zajeé.
Istnieje mozliwos¢ jednorazowej poprawy niezaliczonego sprawdzianu
(poprawa w formie pisemnej lub ustnej).

Uwagi

Tresci merytoryczne (wykaz tematow)

Podstawowe pojecia genetyczne.

I'i Il prawo Mendla. Krzyzowania jedno- i wielogenowe.

Analiza statystyczna krzyzowania dwugenowego.

Interakcje pomiedzy genami nieallelicznymi: epistaza, plejotropia, cechy ilosciowe.

Mechanizmy regulacji ekspresji genéw i subkomoérkowa lokalizacja etapow tego procesu.
Zatozenia chromosomowe;j teorii dziedziczenia Morgana, sprzezenia gendéw z autosomami i ptcig,
konstrukcja mapy genetycznej w oparciu o analize rekombinacji w obrebie grup sprzezen.
Mechanizmy determinacji ptci.

Réwnowaga wg Hardego i Weinberga a ewolucja na poziomie populaciji, rola dryfu genetycznego.

Mutageneza i naprawa DNA. Genetyka rozwoju nowotworow.
Budowa i funkcjonowanie genomu bakterii.

Wykaz literatury podstawowej

Brown T.A. Genomy. PWN, Warszawa 2009

Sadakierska-Chudy A., Dgbrowska G., Goc A. Genetyka ogdlna. Wydawnictwo UMK, Torun 2004
Weglenhski P. (red.). Genetyka molekularna. PWN, Warszawa 2007

Winter P.C., G.l. Hickey, H.L. Fletcher Genetyka. Krétkie wyktady. Wydawnictwo naukowe PWN,
Warszawa 2008

PowbdPE

Wykaz literatury uzupetniajgce;j

1. Alberts B. (red.). Podstawy biologii komérki. Wprowadzenie do biologii molekularnej. PWN,
Warszawa 2007 lub pdzniejsze

2. Bal J. Biologia molekularna w medycynie. PWN, Warszawa 2008 lub pézniejsze

3. Lewinski W. Genetyka. OPERON, 2003

4. Lorkiewicz M., Tarkowski J. Zbior zadan z genetyki i metod doskonalenia zwierzgt. PWN,
Warszawa 1981

5. Domka A., Domka B., Kornas A. 2014. Sekwencjonowanie RNA — wszechstronna metoda
poznania transkryptomu. RNA sequencing — methods of understanding of transcriptome.
Postepybiologiikomorki 41(2), 667-682.



Bilans godzinowy zgodny z CNPS (Catkowity Naktad Pracy Studenta)

Wyktad 15
liczba godzin w kontakcie z Konwersatorium (éwiczenia, laboratorium itd.) 30
prowadzgcymi
Pozostate godziny kontaktu studenta z prowadzgcym 25
Lektura w ramach przygotowania do zajec 15
Przygotowanie kroétkiej pracy pisemnej lub referatu po
liczba godzin pracy studenta zapoznaniu sie z niezbedng literaturg przedmiotu
bez kontaktu z
prowadzacymi Przygotowanie projektu lub prezentacji na podany temat
(praca w grupie)
Przygotowanie do egzaminu/zaliczenia 15
Ogotem bilans czasu pracy 100

Liczba punktéw ECTS w zaleznosci od przyjetego przelicznika 4



